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［１］　ＦｉｓｈｅｒＲ Ｍ，ＥｒｉｋｓｓｏｎＰ，ＨｏｆｆｓｔｅｄｔＪ，ｅｔａｌ．Ｆａｔｔｙａｃｉｄｂｉｎｄｉｎｇ

ｐｒｏｔｅｉｎｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｉｎｄｉｆｆｅｒｅｎｔａｄｉｐｏｓｅｔｉｓｓｕｅｄｅｐｏｔｓｆｒｏｍｌｅａｎ

ａｎｄｏｂｅｓｅｉｎｄｉｖｉｄｕａｌｓ［Ｊ］．ＤｉａｂｅｔｏｌｏｇｉａＯｃｔ，２００１，４４（１０）：

１２６８１２７３．

［２］　ＨｏｔａｍｉｓｌｉｇｉｌＧＳ，ＪｏｈｎｓｏｎＲＳ，ＤｉｓｔｅｌＲＪ，ｅｔａｌ．Ｕｎｃｏｕｐｌｉｎｇｏｆ

ｏｂｅｓｉｔｙｆｒｏｍｉｎｓｕｌｉｎｒｅｓｉｓｔａｎｃｅｔｈｒｏｕｇｈｔａｒｇｅｔｅｄｍｕｔａｔｉｏｎｉｎ

ａＰ２，ｔｈｅａｄｉｐｏｃｙｔｅｆａｔｔｙａｃｉｄｂｉｎｄｉｎｇｐｒｏｔｅｉｎ ［Ｊ］．Ｓｃｉｅｎｃｅ，

１９９６，２７４（５２９１）：１３７７１３７９．

［３］　ＴｕＹＪ，ＣｈｅｎＫＷ，ＺｈａｎｇＳＪ，ｅｔａｌ．ＧｅｎｅｔｉｃｄｉｖｅｒｓｉｔｙｏｆＣｈｉ

ｎｅｓｅ１４ｉｎｄｉｇｅｎｏｕｓｇｒｅｙｇｏｏｓｅｂｒｅｅｄｓｂａｓｅｄｏｎｍｉｃｒｏｓａｔｅｌｌｉｔｅ

ｍａｒｋｅｒｓ［Ｊ］．ＡｓｉａｎＡｕｓｔｒａｌａｓｉａｎＪｏｕｒｎａｌｏｆＡｎｉｍａｌＳｃｉｅｎｃｅｓ，

２００６，２６（１）：１６．
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，２００４，２５

（４）：４４４６．

ＴｕＹＪ，ＣｈｅｎＫＷ，ＺｈａｎｇＳＪ，ｅｔａｌ．Ｒｅｓｅａｒｃｈｏｎｓｉｎｇｌｅｎｕｃｌｅ

ｏｔｉｄｅｐｏｌｙｍｏｒｐｈｉｓｍｏｆａｄｉｐｏｃｙｔｅｆａｔｔｙａｃｉｄｂｉｎｄｉｎｇｐｒｏｔｅｉｎｇｅｎｅ

ｉｎｔｈｒｅｅｃｈｉｃｋｅｎｂｒｅｅｄｓ［Ｊ］．ＪｏｕｒｎａｌｏｆＹａｎｇｚｈｏｕＵｎｉｖｅｒｓｉｔｙ：

ＡｇｒｉｃｕｌｔｕｒａｌａｎｄＬｉｆｅＳｃｉｅｎｃｅｓＥｄｉｔｉｏｎ，２００４，２５（４）：４４４６．（ｉｎ

Ｃｈｉｎｅｓｅ）
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，２００６，３７（１１）：１１１４１１１７．

ＣｈｅｎＫＷ，ＺｈａｎｇＳＪ，ＴｕＹＪ，ｅｔａｌ．Ａｎａｌｙｓｉｓｏｎｇｅｎｅｔｉｃｖａｒｉａ

ｔｉｏｎｏｆａｄｉｐｏｃｙｔｅｆａｔｔｙａｃｉｄｂｉｎｄｉｎｇｐｒｏｔｅｉｎｇｅｎｅｉｎｄｉｆｆｅｒｅｎｔ

ｃｈｉｃｋｅｎｂｒｅｅｄｓ［Ｊ］．ＡｃｔａＶｅｔｅｒｉｎａｒｉａｅｔＺｏｏｔｅｃｈｎｉｃａＳｉｎｉｃａ，

２００６，３７（１１）：１１１４１１１７．（ｉｎＣｈｉｎｅｓｅ）

［６］　ＨａｕｎｅｒｌａｎｄＮ Ｈ，ＳｐｅｎｅｒＦ．Ｆａｔｔｙａｃｉｄｂｉｎｄｉｎｇｐｒｏｔｅｉｎｓｉｎ

ｓｉｇｈｔｓｆｒｏｍｇｅｎｅｔｉｃｍａｎｉｐｕｌａｔｉｏｎｓ［Ｊ］．ＰｒｏｇｒｅｓｓｉｎＬｉｐｉｄＲｅ

ｓｅａｒｃｈ，２００４，４３：３２８３４９．

［７］　ＳｃｈａａｐＦＧ，ＢｉｎａｓＢ，ＤａｎｎｅｂｅｒｇＨ，ｅｔａｌ．Ｉｍｐａｉｒｅｄｌｏｎｇｃｈａｉｎ

ｆａｔｔｙａｃｉｄｕｔｉｌｉｚａｔｉｏｎｂｙｃａｒｄｉａｃｍｙｏｃｙｔｅｓｉｓｏｌａｔｅｄｆｒｏｍ ｍｉｃｅ

ｌａｃｋｉｎｇｔｈｅｈｅａｒｔｔｙｐｅｆａｔｔｙａｃｉｄｂｉｎｄｉｎｇｐｒｏｔｅｉｎｇｅｎｅ［Ｊ］．Ｃｉｒｃ

Ｒｅｓ，１９９９，８５（４）：３２９３３７．

［８］　ＢｉｎａｓＢ，ＤａｎｎｅｂｅｒｇＨ，ＭｃＷｈｉｒＪ，ｅｔａｌ．Ｒｅｑｕｉｒｅｍｅｎｔｆｏｒｔｈｅ

ｈｅａｒｔｔｙｐｅｆａｔｔｙａｃｉｄｂｉｎｄｉｎｇｐｒｏｔｅｉｎｉｎｃａｒｄｉａｃｆａｔｔｙａｃｉｄｕｔｉｌｉ

ｚａｔｉｏｎ［Ｊ］．ＦＡＳＥＢＪ，１９９９，１３（８）：８０５８１２．

［９］　ＧｅｒｂｅｎｓＦ，ｖａｎＥｒｐＡＪ，ＨａｒｄｅｒｓＦＬ，ｅｔａｌ．Ｅｆｆｅｃｔｏｆｇｅｎｅｔｉｃ

ｖａｒｉａｎｔｓｏｆｔｈｅｈｅａｒｔｆａｔｔｙａｃｉｄｂｉｎｄｉｎｇｐｒｏｔｅｉｎｇｅｎｅｏｎｉｎｔｒａ

ｍｕｓｃｕｌａｒｆａｔａｎｄｐｅｒｆｏｒｍａｎｃｅｔｒａｉｔｓｉｎｐｉｇｓ［Ｊ］．ＡｎｉｍＳｃｉ，

１９９９，７７（４）：８４６８５２．

［１０］　ＭａｎｔｋｅＯＤ，ＫａｌｌｉｅｓＲ，ＮｉｋｌａｓｓｏｎＢ，ｅｔａｌ．Ａｎｅｗｑｕａｎｔｉｔａｔｉｖｅ

ｒｅａｌｔｉｍｅｒｅｖｅｒｓｅｔｒａｎｓｃｒｉｐｔａｓｅＰＣＲａｓｓａｙａｎｄｍｅｌｔｉｎｇｃｕｒｖｅ

ａｎａｌｙｓｉｓｆｏｒｄｅｔｅｃｔｉｏｎａｎｄｇｅｎｏｔｙｐｉｎｇｏｆ犔犼狌狀犵犪狀狏犻狉狌狊ｓｔｒａｉｎｓ

［Ｊ］．ＪｏｕｒｎａｌｏｆＶｉｒｏｌｏｇｉｃａｌＭｅｔｈｏｄｓ，２００６，１４１：７１７７．

［１１］　ＢａｏＪＹ，ＬｉＬ，ＷａｎｇＺＬ，ｅｔａｌ．Ｄｅｖｅｌｏｐｍｅｎｔｏｆｏｎｅｓｔｅｐｒｅａｌ

ｔｉｍｅＲＴＰＣＲａｓｓａｙｆｏｒｄｅｔｅｃｔｉｏｎａｎｄｑｕａｎｔｉｔａｔｉｏｎｏｆｐｅｓｔｅｄｅｓ

ｐｅｔｉｔｓｒｕｍｉｎａｎｔｓｖｉｒｕｓ［Ｊ］．ＪｏｕｒｎａｌｏｆＶｉｒｏｌｏｇｉｃａｌＭｅｔｈｏｄｓ，

２００７，１４８：２３２２３６．

［１２］　ＺｓｃｈｉｅｓｃｈｅＷ，ＫｌｅｉｎｅＡＨ，ＳｐｉｔｚｅｒＥ，ｅｔａｌ．Ｈｉｓｔｏｃｈｅｍｉｃａｌｌｏ

ｃａｌｉｚａｔｉｏｎｏｆｈｅａｒｔｔｙｐｅｆａｔｔｙａｃｉｄｂｉｎｄｉｎｇｐｒｏｔｅｉｎｉｎｈｕｍａｎ

ａｎｄｍｕｒｉｎｅｔｉｓｓｕｅｓ［Ｊ］．ＨｉｓｔｏｃｈｅｍＣｅｌｌＢｉｏｌ，１９９５，１０３（２）：

１４７１５６．

［１３］　ＨａｕｎｅｒｌａｎｄＮ Ｈ，ＡｎｄｏｌｆａｔｔｏＰ，ＣｈｉｓｈｏｌｍＪＭ，ｅｔａｌ．Ｆａｔｔｙ

ａｃｉｄｂｉｎｄｉｎｇｐｒｏｔｅｉｎｉｎｌｏｃｕｓｆｌｉｇｈｔｍｕｓｃｌｅ：Ｄｅｖｅｌｏｐｍｅｎｔｃｈａｎ

ｇｅｓｏｆｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎ，ｃｏｎｃｅｎｔｒａｔｉｏｎａｎｄｉｎｔｒａｃｅｌｌｕｌａｒｄｉｓｔｒｉｂｕｔｉｏｎ

［Ｊ］．ＥｕｒＪＢｉｏｃｈｅｍ，１９９２，２１０（３）：１０４５１０５１．

［１４］　ＰｏｎｄＣＭ，ＭａｔｔａｃｋｓＣＡ．Ｔｈｅｅｆｆｅｃｔｓｏｆｎｏｒａｄｒｅｎａｌｉｎｅａｎｄｉｎ

ｓｕｌｉｎｏｎｌｉｐｏｌｙｓｉｓｉｎａｄｉｐｏｃｙｔｅｓｉｓｏｌａｔｅｄｆｒｏｍｎｉｎｅｄｉｆｆｅｒｅｎｔａｄｉ

ｐｏｓｅｄｅｐｏｔｓｏｆｇｕｉｎｅａｐｉｇｓ［Ｊ］．ＩｎｔＪＯｂｅｓ，１９９１，１５（９）：６０９

６１８．
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