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［１］　ＣｈｏｒＢ，ＴｕｌｌｅＴ．Ｍａｘｉｍｕｍｌｉｋｅｌｉｈｏｏｄｏｆｅｖｏｌｕｔｉｏｎａｒｙｔｒｅｅｓ：

ｈａｒｄｎｅｓｓａｎｄａｐｐｒｏｘｉｍａｔｉｏｎ［Ｊ］．Ｂｉｏｉｎｆｏｒｍａｔｉｃｓ，２００５，１（２１）：

ｉ９７ｉ１０６．
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，
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，１９９８，１（６）：５５６２．

ＣｈａｎｇＱ，ＺｈｏｕＫＹ．Ｐｈｙｌｏｇｅｎｙｒｅｃｏｎｓｔｒｕｃｔｉｏｎｉｎｔｈｅｓｔｕｄｙｏｆ

ｍｏｌｅｃｕｌａｒｅｖｏｌｕｔｉｏｎ［Ｊ］．ＢｉｏｄｉｖｅｒｓｉｔｙＳｃｉｅｎｃｅ，１９９８，１（６）：５５

６２．（ｉｎＣｈｉｎｅｓｅ）

［３］　ＤａｖｅＴｈｏｍａｓ．Ｅｘａｍｐｌｅｃａｌｃｕｌａｔｉｏｎｏｆｐｈｙｌｏｇｅｎｉｅｓ：ｔｈｅＵＰＧ

ＭＡｍｅｔｈｏｄ［ＥＢ／ＯＬ］．［２００８０２１３］．ｈｔｔｐ：／／ｗｗｗ．ＩＩｌＴＬＳｒ．

ｏｒｇ／ｕｐｇｍａ／ｈｔｍ．

［４］　ＳａｉｔｏｕＮ，ＮｅｉＭ．Ｔｈｅｎｅｉｇｈｂｏｒｊｏｉｎｉｎｇｍｅｔｈｏｄ：ａｎｅｗｍｅｔｈｏｄ

ｆｏｒｒｅｃｏｎｓｍａｃｔｉｎｇｐｈｙｌｏｇｅｎｅｔｉｃｔｒｅｅｓ［Ｊ］．ＭｏｌｅｃｕｌａｒＢｉｏｌｏｇｙ

ａｎｄＥｖｏｌｕｔｉｏｎ，１９８７，４（４）：４０６４２５．

［５］　Ｃｈｒｉｓ．ＦｉｔｃｈＭａｒｇｏｌｉａｓｈａｌｇｏｒｉｔｈｍｆｏｒｃａｌｃｕｌａｔｉｎｇｔｈｅｂｒａｎｃｈ

ｌｅｎｇｔｈｓ［ＥＢ／ＯＬ］．［２００８０２１３］．ｈｔｔｐ：／／ｗｗｗ．ｂｉｏｉｎｆｏ．ｒｐｉ．

ｅｄｕ／～ｂｙｓｔｒｃ／Ｃｏｕｒｓｅｓ／ｂｉｏ１４５４０／ｌｅｃｔｕｒｅ１２／ｓｌｄ００２／ｈｔｍ．

［６］　ＳｔｕｄｉｅｒＪＡ，ＫｅｐｐｌｅｒＫＪ．Ａｎｏｔｅｏｎｔｈｅｎｅｉｇｈｂｏｒｊｏｉｎｉｎｇｍｅｔｈ

ｏｄｏｆＳａｉｔｏｕａｎｄＮｅｉ［Ｊ］．ＭｏｌＢｉｏｌＥｖｏｌ，１９８８，５：７２９７３１．

［７］　ＰｅａｒｓｏｎＷ Ｒ，ＲｏｂｉｎｓＧ，ＺｈａｎｇＴ．Ｇｅｎｅｒａｌｉｚｅｄｎｅｉｇｈｂｏｒｊｏｉｎ

ｉｎｇ：ｍｏｒｅｒｅｌｉａｂｌｅｐｈｙｌｏｇｅｎｅｆｉｃｔｒｅｅｒｅｃｏｎｓｔｒｕｃｔｉｏｎ［Ｊ］．Ｍｏｌｅｃ

ｕｌａｒＢｉｏｌｏｇｙａｎｄＥｖｏｌｕｔｉｏｎ，１９９９，１６（６）：８０６８１６．

［８］　ＷｉｌｌｉａｍＪＢ，ＮｉｃｈｏｌａｓＤＳ，ＡａｒｏｎＬＨ．Ｗｅｉｇｈｔｅｄｎｅｉｇｈｂｏｒｊｏｉｎ

ｉｎｇ：ａｌｉｋｅｌｉｈｏｏｄｂａｓｅｄａｐｔｎｖａｃｈｔｏｄｉｓｔａｎｃｅｂａｓｅｄｐｈｙｌｏｇｅｎｙ

ｒｅｃｏｎｓｔｒｕｃｔｉｏｎ［Ｊ］．ＭｏｌｅｃｕｌａｒＢｉｏｌｏｇｙａｎｄＥｖｏｌｕｔｉｏｎ，２０００，

１７（１）：１８９１９７．

［９］　ＲａｎｗｅｚＶ，Ｇａｓｃｕｅ１Ｏ．Ｉｍｐｒｏｖｅｍｅｎｔｏｆｄｉｓｔａｎｃｅｂａｓｅｄｐｈｙｌｏｇｅｎｅｔｉｃ

ｍｅｔｈｏｄｓｂｙａｌｏｃａｌｍａｘｉｍｕｍｌｉｋｅｌｉｈｏｏｄａｐｐｒｏａｃｈｕｓｉｎｇｔｒｉｐｌｅｔｓ

［Ｊ］．ＭｏｌｅｃｕｌａｒＢｉｏｌｏｇｙａｎｄＥｖｏｌｕｔｉｏｎ，２００２，１９（１１）：１９５２１９６３．
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，２００６，１６（５）：５０６５１０．

ＬｉＢ，ＨｅＨＢ，ＬｉＹＢ．Ｐｈｙｌｏｇｅｎｅｔｉｃｔｒｅｅｒｅｃｏｎｓｔｒｕｃｔｉｏｎｂａｓｅｄ

ｏｎＤＮＡｓｅｑｕｅｎｃｅＬＺｃｏｍｐｌｅｘｉｔｙｄｉｓｔａｎｃｅ［Ｊ］．ＨｉｇｈＴｅｃｈｎｏｌ

ｏｇｙＬｅｔｔｅｒｓ，２００６，１６（５）：５０６５１０．（ｉｎＣｈｉｎｅｓｅ）

［１１］　ＤａｙＷ，ＳａｎｋｏｆｆＤ．Ｔｈｅｃｏｍｐｕｔａｔｉｏｎａｌｃｏｍｐｌｅｘｉｔｙｏｆｉｎｆｅｒｒｉｎｇ

ｐｈｙｌｏｇｅｎｉｅｓｂｙｃｏｍｐａｔｉｂｉｌｉｔｙ ［Ｊ］．ＳｙｓｔＺｏｏｌ，１９８６，３５：２２４

２２９．

［１２］　ＷｏｏｄｈａｍｓＭ Ｄ，ＨｅｎｄｙＭ Ｄ．Ｒｅｃｏｎｓｔｒｕｃｔｉｎｇｐｈｙｌｏｇｅｎｙｂｙ

ｑｕａｄｒａｔｉｃａｌｌｙａｐｐｒｏｘｉｍａｔｅｄｍａｘｉｍｕｍｌｉｋｅｌｉｈｏｏｄ［Ｊ］．Ｂｉｏｉｎｆｏｒ

ｍａｔｉｃｓ，２００４，２０：ｉ３４８ｉ３５４．

［１３］　ＨｅｙｍａｎｓＭ，ＳｉｎｇｈＡＫ．Ｄｅｒｉｖｉｎｇｐｈｙｌｏｇｅｎｅｔｉｃｔｒｅｅｓｆｒｏｍｔｈｅ

ｓｉｍｉｌａｒｉｔｙａｎａｌｙｓｉｓｏｆｍｅｔａｂｏｌｉｃｐａｔｈｗａｙｓ［Ｊ］．Ｂｉｏｉｎｆｏｒｍａｔｉｃｓ，

２００３，１９：ｉ１３８ｉ１４６．

［１４］　ＯｈＳ，ＪｏｕｎＪＧ，ＣｈａｎｇＪＨ，ｅｔａｌ．Ｃｏｎｓｔｒｕｃｔｉｏｎｏｆｐｈｙｌｏｇｅｎｅｔｉｃ

ｔｒｅｅｓｂｙｋｅｒｎｅｌｂａｓｅｄｃｏｍｐａｒａｔｉｖｅａｎａｌｙｓｉｓｏｆｍｅｔａｂｏｌｉｃｎｅｔ

ｗｏｒｋｓ［Ｊ］．ＢＭＣＢｉｏｉｎｆｏｒｍａｔｉｃｓ，２００６，７：２８４．

［１５］　ＣｈｏｒＢ，ＨｅｎｄｙＭＤ，ＳｎｉｒＳ．Ｍａｘｉｍｕｍｌｉｋｅｌｉｈｏｏｄｊｕｋｅｓｃａｎｔｏｒ

ｔｒｉｐｌｅｔｓ：Ａｎａｌｙｔｉｃｓｏｌｕｔｉｏｎｓ［Ｊ］．ＭｏｌｅｃｕｌａｒＢｉｏｌｏｇｙａｎｄＥｖｏｌｕ

ｔｉｏｎ，２００６，２３（３）：６２６６３２．

［１６］　ＮＣＢＩ．ＮＣＢＩＥｎｔｒｅｚＧｅｎｅＤａｔａｂａｓｅ［ＥＢ／ＯＬ］．［２００８０２１２］．ｈｔ

ｔｐ：／／ｗｗｗ．ｎｃｂｉ．ｎｌｍ．ｎｉｈ．ｇｏｖ／ｓｉｔｅｓ／ｅｎｔｒｅｚ？ｄｂ＝ｇｅｎｅ．

［１７］　ＴｈｏｍｐｓｏｎＪＤ，ＨｉｇｇｉｎｓＤＧ，ＧｉｂｓｏｎＴＪ．ＣＬＵＳＴＡＬＷ：ｉｍｐｒｏ

ｖｉｎｇｔｈｅｓｅｎｓｉｔｉｖｉｔｙｏｆｐｒｏｇｒｅｓｓｉｖｅｍｕｌｔｉｐｌｅｓｅｑｕｅｎｃｅａｌｉｇｎｍｅｎｔ

ｔｈｒｏｕｇｈｓｅｑｕｅｎｃｅｗｅｉｇｈｔｉｎｇ，ｐｏｓｉｔｉｏｎｓｐｅｃｉｆｉｃｇａｐｐｅｎａｌｔｉｅｓａｎｄ

ｗｅｉｇｈｔｍａｔｒｉｘｃｈｏｉｃｅ［Ｊ］．ＮｕｃｌｅｉｃＡｃｉｄｓＲｅｓ，１９９４（２２）：４６７３４６８０．
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