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，１９９９，３９（３）：１８９

１９５．

ＷａｎｇＺ，ＬｕＹ，ＺｈｏｕＰＣ，ｅｔａｌ．Ｔｈｅｍｏｒｐｈｏｌｏｇｉｃａｌｓｔｒｕｃｔｕｒｅ

ｏｆｃｌａｓｓｉｃａｌｓｗｉｎｅｆｅｖｅｒｖｉｒｕｓａｎｄｓｏｍｅｃｈａｒａｃｔｅｒｉｓｔｉｃｓｏｆｉｔｓ

ｍｕｌｔｉｐｌｉｃａｔｉｏｎ［Ｊ］．ＡｃｔａＭｉｃｒｏｂｉｏｌｏｇｉｃａＳｉｎｉｃａ，１９９９，３９（３）：

１８９１９５．（ｉｎＣｈｉｎｅｓｅ）

［１３］　ｖａｎＲｉｊｎＰＡ，ｖａｎＧｅｎｎｉｐＨＧＰ，ＭｏｏｒｍａｎｎＲＪＭ．Ａｎｅｘ

ｐｅｒｉｍｅｎｔａｌｍａｒｋｅｒｖａｃｃｉｎｅａｎｄａｃｃｏｍｐａｎｙｉｎｇｓｅｒｏｌｏｇｉｃａｌｄｉａｇ

ｎｏｓｔｉｃｔｅｓｔｂｏｔｈｂａｓｓｅｄｏｎｅｎｖｅｌｏｐｅｇｌｙｃｏｐｒｏｔｅｉｎＥ２ｏｆｃｌａｓｓｉ

ｃａｌｓｗｉｎｅｆｅｖｅｒｖｉｒｕｓ（ＣＳＦＶ）［Ｊ］．Ｖａｃｃｉｎｅ，１９９９，１７：４３３４４０．
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