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Ｃｌｏｎｉｎｇａｎｄｂｉｏｉｎｆｏｒｍａｔｉｃｓａｎａｌｙｓｉｓｏｆ犆犢犌犅ｇｅｎｅｏｆＧａｎｎａｎｙａｋ

ＬＯＵＹａｎｙｕｅ
１ａ，２，ＤＵＸｉａｏｈｕａ１ｂ

，２，ＬＵＯＹｕｚｈｕ２，ＬＩＵＸｉａ１ａ
，２，ＺＨＡＮＧＬｅｉ３

（１ａ犆狅犾犾犲犵犲狅犳犔犻犳犲犛犮犻犲狀犮犲犪狀犱犜犲犮犺狀狅犾狅犵狔，ｂ犆狅犾犾犲犵犲狅犳犞犲狋犲狉犻狀犪狉狔犕犲犱犻犮犻狀犲，犌犪狀狊狌犃犵狉犻犮狌犾狋狌狉犪犾犝狀犻狏犲狉狊犻狋狔，

犔犪狀狕犺狅狌，犌犪狀狊狌７３００７０，犆犺犻狀犪；２犌犪狀狊狌犓犲狔犔犪犫狅狉犪狋狅狉狔狅犳犎犲狉犫犻狏狅狉狅狌狊犃狀犻犿犪犾犅犻狅狋犲犮犺狀狅犾狅犵狔，犔犪狀狕犺狅狌，犌犪狀狊狌７３００７０，犆犺犻狀犪；

３犇犲狆犪狉狋犿犲狀狋狅犳犃狀犻犿犪犾犛犮犻犲狀犮犲，犎犲狀犪狀犞狅犮犪狋犻狅狀犪犾犆狅犾犾犲犵犲狅犳犃犵狉犻犮狌犾狋狌狉犲，犣犺犲狀犵狕犺狅狌，犎犲狀犪狀４５１４５０，犆犺犻狀犪）

犃犫狊狋狉犪犮狋：【Ｏｂｊｅｃｔｉｖｅ】Ｔｈｉｓｓｔｕｄｙａｉｍｅｄｔｏｅｌｕｃｉｄａｔｅｔｈｅｓｔｒｕｃｔｕｒｅａｎｄｐｈｙｓｉｏｌｏｇｉｃａｌｆｕｎｃｔｉｏｎｏｆ犆犢犌犅

ｇｅｎｅ．【Ｍｅｔｈｏｄ】Ｔｈｅ犆犢犌犅ｇｅｎｅｏｆＧａｎｎａｎｙａｋｗａｓａｍｐｌｉｆｉｅｄｔｈｒｏｕｇｈＰＣＲｕｓｉｎｇｅｘｔｒａｃｔｅｄｇｅｎｏｍｉｃＤＮＡ

ｓｅｑｕｅｎｃｅｆｒｏｍｂｌｏｏｄｓａｍｐｌｅｓａｓｔｅｍｐｌａｔｅ．Ｔｈｅｎｔｈｅｇｅｎｅｗａｓｓｅｑｕｅｎｃｅｄａｎｄａｎａｌｙｚｅｄｂｙｂｉｏｉｎｆｏｒｍａｔｉｃｓ

ｔｏｏｌｓ．【Ｒｅｓｕｌｔ】ＴｈｅｌｅｎｇｔｈｏｆｃｌｏｎｅｄＧａｎｎａｎｙａｋ犆犢犌犅ｇｅｎｅｗａｓ８４８４ｂｐ，ｉｎｃｌｕｄｉｎｇｆｏｕｒｅｘｏｎｓｗｉｔｈ

ｌｅｎｇｔｈｓｏｆ１４３，２３２，１６４ａｎｄ３４ｂｐ，ａｎｄｔｈｒｅｅｉｎｔｒｏｎｓｗｉｔｈｌｅｎｇｔｈｓｏｆ５１７５，２８０ａｎｄ２３７９ｂｐ，ｒｅｓｐｅｃｔｉｖｅｌｙ．

Ａｔｏｔａｌｏｆ１９０ａｍｉｎｏａｃｉｄｓｗｅｒｅｅｎｃｏｄｅｄａｎｄｔｈｅｕｓａｇｅｏｆｓｙｎｏｎｙｍｏｕｓｃｏｄｏｎｓｗａｓｂｉａｓｅｄ．Ｃｏｍｐａｒｅｄｗｉｔｈ

ｔａｕｒｉｎｅｃａｔｔｌｅ（犅狅狊狋犪狌狉狌狊），ｔｈｅｒｅｗｅｒｅ７３ｎｕｃｌｅｏｔｉｄｅｍｕｔａｔｉｏｎｓｉｎ犆犢犌犅ｇｅｎｅｏｆＧａｎｎａｎｙａｋ，ａｍｏｎｇｗｈｉｃｈ

２ｏｃｃｕｒｒｅｄｉｎｅｘｏｎｒｅｇｉｏｎａｎｄ７１ｏｃｃｕｒｒｅｄｉｎｉｎｔｒｏｎｒｅｇｉｏｎ．Ｔｈｅｒｅｗｅｒｅｎｏｃｈａｎｇｅｓｉｎａｍｉｎｏａｃｉｄｓ．Ｇａｎｎａｎ

ｙａｋ犆犢犌犅ｇｅｎｅｈａｄａｓｐｉｒａｌｓａｎｄｗｉｃｈｌｉｋｅｆｏｌｄｅｄｓｔｒｕｃｔｕｒｅｗｉｔｈｔｈｅ“ｔｈｒｅｅｏｖｅｒｔｈｒｅｅ”ｔｙｐｅ．Ｐｈｙｌｏｇｅｎｅｔｉｃ

ａｎａｌｙｓｉｓｓｈｏｗｅｄｔｈａｔＧａｎｎａｎｙａｋ犆犢犌犅ｇｅｎｅｈａｄａｈｉｇｈｈｏｍｏｌｏｇｙｗｉｔｈ犅狅狊狋犪狌狉狌狊，犗狏犻狊犪狉犻犲狊ａｎｄｏｔｈｅｒ

ｓｐｅｃｉｅｓ．【Ｃｏｎｃｌｕｓｉｏｎ】Ｇａｎｎａｎｙａｋ犆犢犌犅ｇｅｎｅｗａｓｓｕｃｃｅｓｓｆｕｌｌｙｃｌｏｎｅｄａｎｄｃｏｕｌｄｂｅｕｓｅｄｆｏｒｆｕｒｔｈｅｒｓｔｕｄｙ

ｏｎｇｅｎｅｔｉｃｃｈａｒａｃｔｅｒｉｓｔｉｃｓａｎｄｐｈｙｓｉｏｌｏｇｉｃａｌｍｅｃｈａｎｉｓｍ．
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ｉｍｐｒｏｖｅｍｅｎｔ．Ｙａｎｇｌｉｎｇ，Ｓｈａａｎｘｉ：ＮｏｒｔｈｗｅｓｔＡ＆ＦＵｎｉｖｅｒｓｉｔｙ
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ｗｅｉｇｈｔｏｎｂｅｅｆｐｅｒｆｏｒｍａｎｃｅ［Ｊ］．ＪｏｕｒｎａｌｏｆＹｅｌｌｏｗＣａｔｔｌｅＳｃｉ

ｅｎｃｅ，２００１，２７（４）：１２１６．（ｉｎＣｈｉｎｅｓｅ）

［１４］　o��

，
ÝÜÞ

，
�}-．ê¸<çÐ�ô=��µê�lm

�?@

［Ｊ］．aIAu)L

，２００７，２７（６）：８７８９．

ＬｉｕＹＦ，ＺａｎＬＳ，ＴｉａｎＷＱ．ＥｆｆｅｃｔｏｆｓｅｘｏｎＱｉｎｃｈｕａｎｃａｔｔｌｅ
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［Ｊ］．ＪｏｕｒｎａｌｏｆＡｎｉｍａｌＳｃｉｅｎｃｅ，１９７１，３２：
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