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１ -.６ＮＬ６ �&ÈýＦｒｏｍＪａｐａｎ

２
j) C Û 0 X U 9 X

ＡＨＱＹＤＺＨＭＺ
a) Ｕｎｋｎｏｗｎ

３ �OÃ«�UＣＳＤＨＸＨ a) Ｕｎｋｎｏｗｎ

４
j) C Û 0 X U o X

ＡＨＱＹＤＺＨＧＺ
a) Ｕｎｋｎｏｗｎ

５ Pò�gU ＷＸＸＢＨ a) Ｕｎｋｎｏｗｎ

６ {×�U３ＸＺＸＨ３ a) Ｕｎｋｎｏｗｎ

７ �Ø8JＣＲＺＭ a) Ｕｎｋｎｏｗｎ

８ ¼�８� Ｘｉｎｈａｉ８ ¶�１Ｊｕｎｈａｉ１

９ ¼�１２� Ｘｉｎｈａｉ１２ ¶�１Ｊｕｎｈａｉ１

１０ ＰｉｍａＳ３ �&w9

，
E½ＦｒｏｍＡｍｅｒｉｃａｎ，ｕｎｋｎｏｗｎ

１１ Ｐｉｍａ３７９ ;úXY` Ｔｈｅｇｅｎｅｔｉｃｓｔａｎｄａｒｄｌｉｎｅ

１２ ÙJ３� Ａｉｍｉａｎ３ a) Ｕｎｋｎｏｗｎ

１３ ５４７６0５４７６И �&?Ú´

，
E½ＦｒｏｍＴｈｅｆｏｒｍｅｒＵ．Ｓ．Ｓ．Ｒ．，ｕｎｋｎｏｗｎ

１４ �７１２４Ｈａｉ７１２４ Ｍｃｉｘｘｉｌｌ

１５ Ｐｉｍａ９０５３ �&w9

，
E½ＦｒｏｍＡｍｅｒｉｃａｎ，ｕｎｋｎｏｗｎ

１６ ¶�１�Ｊｕｎｈａｉ１ ９１２２И

１７ ¼�３� Ｘｉｎｈａｉ３ ¶�１Ｊｕｎｈａｉ１

１８ �n８０Ｇｉｚａ８０ �&Ù[

，
E½ＦｒｏｍＥｇｙｐｔ，ｕｎｋｎｏｗｎ

１９ 5１１５５Ｓｈａａｎ１１５５ 8�１×«�１８１８Ｚｈｏｎｇｃｈａｎｇ１×Ｘｕｚｈｏｕ１８１８

２０ ÚJ２０�Ｊｉｍｉａｎ２０ ÚJ１０×（�¤Ü

）ＦＪｉｍｉａｎ１０×（ｂａｒｂａｄｅｎｓｅ×ｈｉｒｓｕｍｔｕｍ×ｗｉｌｔ）Ｆ

２１ »J９�Ｌｉａｏｍｉａｎ９ »６６１×６８３Ｌｉａｏ６６１×６８３

２２ °Û１� Ｄｏｎｇｔｉｎｇ１ Ü�１５Ｄｅｌｔａｐｉｎｅ１５

２３ ８６１ 5J５Ｓｈａａｎｍｉａｎ５

２４ Ｔ５８６ Ｍｕｌｔｉｐｌｅｍａｒｋｅｒｓｌｉｎｅｓ

２５ ＴＭ１ Ü�１４Ｄｅｌｔａｐｉｎｅ１４

２６ ５７６８１ Ü�１５Ｄｅｌｔａｐｉｎｅ１５

２７ ５２１２８ è�J５３１Ｄｅｌｆｏｓ５３１

２８ ＰＤ９３６４ �&w9

，
E½ＦｒｏｍＡｍｅｒｉｃａｎ，ｕｎｋｎｏｗｎ

２９ Ａｃａｌａ３０８０ �&w9

，
E½ＦｒｏｍＡｍｅｒｉｃａｎ，ｕｎｋｎｏｗｎ

３０ ÝJ６Ｌｕｍｉａｎ６ ７２`Ｌｉｎｅ７２

３１ Þý２８Ｅｓｈａ２８ （
ßJ４×àJ１）×ßJ４（Ｊｉｎｇｍｉａｎ４×Ｇａｎｇｍｉａｎ１）×Ｊｉｎｇｍｉａｎ４

３２ Ý１０２４Ｌｕ１０２４ AB１２９×5５２４５Ｓｈａｎｄｏｎｇ１２９×Ｓｈａａｎ５２４５

３３ 8５２１Ｚｈｏｎｇ５２１ （
«�２０９×�９１０0

）×5J４（Ｘｕｚｈｏｕ２０９×Ｈａｉ９１０И）×Ｓｈａａｎｍｉａｎ４

３４ áJ３�Ｓｉｍｉａｎ３ ¼â７６７５×á７９１Ｘｉｎｙａｎｇ７６７５×Ｓｉ７９１

３５ ÚJ６�Ｊｉｍｉａｎ６ «�１８１８×（Åã＋«�１８１８）Ｘｕｚｈｏｕ１８１８×（Ｓｈｕｋｕｉ＋Ｘｕｚｈｏｕ１８１８）

３６ ¯２４３Ｃｈｕａｎ２４３ ¯７３７×Ü�１５Ｃｈｕａｎ７３７×Ｄｅｌｔａｐｉｎｅ１５

３７ ÚJ１２Ｊｉｍｉａｎ１２ ÚJ５×ÚJ１Ｊｉｍｉａｎ５×Ｊｉｍｉａｎ１

３８ ÚJ８�Ｊｉｍｉａｎ８ ÚJ５×（Ü�４５×øU

）
âãＪｉｍｉａｎ５×（Ｄｅｌｔａｐｉｎｅ４５×Ｚｉｈｕａ）Ｃｏｒａｄｉａｔｉｏｎ

３９ ÚJ１４Ｊｉｍｉａｎ１４ Ú７５７×Ú７５２３Ｊｉ７５７×Ｊｉ７５２３

４０ 8８００４Ｚｈｏｎｇ８００４ （
«�２０９×Ü�１５）×（Ü�１４×«２０９）（Ｘｕｚｈｏｕ２０９×Ｄｅｌｔａｐｉｎｅ１５）×（Ｄｅｌｔａｐｉｎｅ１４×Ｘｕｚｈｏｕ２０９）

４１ ÚJ６�Ｓｕｍｉａｎ６ Ú}２４１×ＡＣ２４１Ｊｉｈｅ２４１×ＡＣ２４１

４２ ÝJ１�Ｌｕｍｉａｎ１ 8J�２×AB１１９５，²âãＣＲＩ．ＣＡＡＳ２×Ｓｈａｎｄｏｎｇ１１９５，ｒａｄｉａｔｉｏｎ

４３ ÚJ２�Ｓｕｍｉａｎ２ （
8J�７×Ü�１６）×（«�１４２．£°６８７１）（ＣＲＩ．ＣＡＡＳ７×Ｄｅｌｔａｐｉｎｅ１６）×（Ｘｕｚｈｏｕ１４２．Ｘｉｎｇｔａｉ６８７１）

４４ XJ７�Ｊｉｎｍｉａｎ７ 5J９×（8�１＋X8２００）Ｓｈａａｎｍｉａｎ９×（Ｚｈｏｎｇｃｈａｎｇ１＋Ｊｉｎｚｈｏｎｇ２００）

４５ Ý¨４０１Ｌｕｗｕ４０１ 8¨３８３×Ý３８４Ｚｈｏｎｇｗｕ３８３×Ｌｕ３８４

４６ ¶J１�Ｊｕｎｍｉａｎ１ Ｃ１４７０×[äýＣ１４７０×Ｍａｎｙｍａｌｅｓ

４７ ¹¹４� Ｑｉｎｙｕａｎ４ 8J�１２×（８６１，�）ＣＲＩ．ＣＡＡＳ１２×（８６１，ｅｔａｌ）

４８ &�J４Ｓｔｏｎｅｖｉｌｌｅ４ &�J１�Ｓｔｏｎｅｖｉｌｌｅ１

４９ ÚJ１１�Ｓｕｍｉａｎ１１ ÄJ１０×ＣＡｄｃｓ２８１Ｘｉａｎｇｍｉａｎ１０×ＣＡｄｃｓ２８１

５０ ÚJ１２�Ｓｕｍｉａｎ１２ （８００４×Ú３２８）×�Ú９１０１（８００４×Ｊｉ３２８）×Ｊｉａｎｇｓｕ９１０１

５１ åJ２１� Ｙｕｍｉａｎ２１ 8J�１２×åí１１７ＣＲＩ．ＣＡＡＳ１２×Ｙｕｚｈｉ１１７

５２ åJ１０� Ｙｕｍｉａｎ１０ （
4Ä４０×８６１）×Ú３６６（Ｓｈａｎｇｑｉｕ４０×８６１）×Ｊｉ３６６

５０１!１# ¾T¿
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ìJ１　Ｃｏｎｔｉｎｕｅｄｔａｂｌｅ１

T�

Ｎｏ．
deＣｕｌｔｉｖａｒ `¤®ªＰｅｄｉｇｒｅｅｓｏｕｒｃｅ

５３ XJ１８�Ｊｉｎｍｉａｎ１８ XJ６Ｊｉｎｍｉａｎ６

５４ XJ１９�Ｊｉｎｍｉａｎ１９ ８２８７×d７１１８２８７×Ｓｈｉ７１１

５５ XJ１２�Ｊｉｎｍｉａｎ１２ ÚJ１１×8６３３１Ｊｉｍｉａｎ１１×Ｚｈｏｎｇ６３３１

５６ 5J１１Ｓｈａａｎｍｉａｎ１１ 5３６１９Ｓｈａａｎ３６１９

５７ Þ>J７Ｅｋａｎｇｍｉａｎ７ Þ７７０１×ß１４１８Ｅ７７０１×Ｊｉｎｇ１４１８

５８ 5J６�Ｓｈａａｎｍｉａｎ６ （
ÜÐJ×６３１０５）×8３（Ｄａｉｆｕｍｉａｎ×６３１０５）×Ｚｈｏｎｇ３

５９ 5J１０Ｓｈａａｎｍｉａｎ１０ 5３６１９×（３７１９＋5J４）Ｓｈａａｎ３６１９×（３７１９＋Ｓｈａａｎｍｉａｎ４）

６０ 5J４�Ｓｈａａｎｍｉａｎ４ 8J�３×（５７６８１＋»２）ＣＲＩ．ＣＡＡＳ３×（５７６８１＋Ｌｉａｏ２）

６１ d¹３２１Ｓｈｉｙｕａｎ３２１ （８６１×Ｆ３）×8１２（８６１×Ｆ３）×Ｚｈｏｎｇ１２

６２ XJ２６�Ｊｉｎｍｉａｎ２６ XJ７（àＢｔQR

）ＴｒａｎｓｇｅｎｉｃＢｔｆｒｏｍＪｉｎｍｉａｎ７

６３ 5J８�Ｓｈａａｎｍｉａｎ８ ５２１２８×ùV１１９５５２１２８×Ｇａｏｍｉ１１９５

６４ 5J２３６５Ｓｈａａｎｍｉａｎ２３６５ a) Ｕｎｋｎｏｗｎ

６５ 5J５�Ｓｈａａｎｍｉａｎ５ ７５３８×5J３７５３８×Ｓｈａａｎｍｉａｎ３

６６ 5J９�Ｓｈａａｎｍｉａｎ９ 5J３×５２１２８Ｓｈａａｎｍｉａｎ３×５２１２８

６７ «�１４２Ｘｕｚｈｏｕ１４２ «�５８Ｘｕｚｈｏｕ５８

６８ æ�J２０１Ｃｏｋｅｒ２０１ a) Ｕｎｋｎｏｗｎ

６９ ¼¤8３Ｘｉｎｌｕｚｈｏｎｇ３ ｛［（１０８²×Ｃ１４７０）×１０８²

］×１３７²

｝×5４０１｛［（１０８Ｆ×Ｃ１４７０）×１０８Ｆ］×１３７Ｆ｝×Ｓｈａａｎ４０１

７０ ¼¤8５Ｘｉｎｌｕｚｈｏｎｇ５ 5J１１×１０８²Ｓｈａａｎｍｉａｎ１１×１０８Ｆ

７１ ¼¤§６� Ｘｉｎｌｕｚａｏ６ ８５１７４×30&Ø８５１７４×Ｂｅｉｌｓｌｏｗ

７２ »J１３�Ｌｉａｏｍｉａｎ１３ »７４４０×６０５１Ｌｉａｏ７４４０×６０５１

７３ è�J５３１Ｄｅｌｆｏｓ５３１ Ð�JＦｏｓｔｅｒ

７４ Ú¹７２３５Ｓｕｙｕａｎ７２３５ a) Ｕｎｋｎｏｗｎ

７５ Ü�１５Ｄｅｌｔａｐｉｎｅ１５ Ü�１４Ｄｅｌｔａｐｉｎｅ１４

７６ /çç１� Ｔａｓｈｋｅｎｔ１ Ｃ４７２７×ì+èWÜ;JＣ４７２７×犌．犺犻狉狊狌狋狌犿ｓｓｐ．犕犲狓犻犮犪狀狌犿

７７ ÄJ１０� Ｘｉａｎｇｍｉａｎ１０ Ü�Ü×5J４� Ｄａｉｈｏｎｇｄａｉ×Ｓｈａａｎｍｉａｎ４

７８ &�J２ＢＳｔｏｎｅｖｉｌｌｅ２Ｂ &�J２ＡＳｔｏｎｅｖｉｌｌｅ２Ａ

７９ «�１８１８Ｘｕｚｈｏｕ１８１８ «�２０９Ｘｕｚｈｏｕ２０９

８０ 8J�１２ＣＲＩ．ＣＡＡＳ１２ ÐçW４×£°６８７１Ｕｇａｎｄａ４×Ｘｉｎｇｔａｉ６８７１

８１ 8J�３６ＣＲＩ．ＣＡＡＳ３６ Ｈ１０９×６６２

８２ £°６８７１Ｘｉｎｇｔａｉ６８７１ «�１８１８Ｘｕｚｈｏｕ１８１８

８３ 8J�１７ＣＲＩ．ＣＡＡＳ１７ （
8７２５９×8６６５１）×8１０（Ｚｈｏｎｇ７２５９×Ｚｈｏｎｇ６６５１）×Ｚｈｏｎｇ１０

８４ 8J�１６ＣＲＩ．ＣＡＡＳ１６ 8２１１×»４０８６Ｚｈｏｎｇ２１１×Ｌｉａｏ４０８６

８５ 8J�２３ＣＲＩ．ＣＡＡＳ２３ ｛［（５６５８×5５２４５）×４０６７］×8１０｝×ÚJ８｛［（５６５８×Ｓｈａａｎ５２４５）×４０６７］×Ｚｈｏｎｇ１０｝×Ｊｉｍｉａｎ８

８６ 8J�２１ＣＲＩ．ＣＡＡＳ２１ &�J２１３×（8７５８×８４９）Ｓｔｏｎｅｖｉｌｌｅ２１３×（Ｚｈｏｎｇ７５８×８４９）

８７ 8J�３０ＣＲＩ．ＣＡＡＳ３０ 8J�１６×ＢｔQRøô` ＴｒａｎｓｇｅｎｉｃＢｔｆｒｏｍＣＲＩ．ＣＡＡＳ１６

８８ 8J�９�ＣＲＩ．ＣＡＡＳ９ （
8J�４×ÐçW３）×5３７７８（ＣＲＩ．ＣＡＡＳ４×Ｕｇａｎｄａ３）×Ｓｈａａｎ３７７８

８９ 8J�１９ＣＲＩ．ＣＡＡＳ１９ 8J�１７×（8７２６３×8６４２９）ＣＲＩ．ＣＡＡＳ１７×（Ｚｈｏｎｇ７２６３×Ｚｈｏｎｇ６４２９）

９０ 8J�３�ＣＲＩ．ＣＡＡＳ３ Ü�１５Ｄｅｌｔａｐｉｎｅ１５

９１ 8J�３５ＣＲＩ．ＣＡＡＳ３５ 8２３０２１×（8１２×¯１７４）Ｚｈｏｎｇ２３０２１×（Ｚｈｏｎｇ１２×Ｃｈｕａｎ１７４）

９２ +à１７２９Ｙｕｎｃｈｅｎｇ１７２９ ［（
»J７×3¨

）×（8３×&�J７）］×８６１［（Ｌｉａｏｍｉａｎ７×Ｂｅｉｗｕ）×（Ｚｈｏｎｇ３×Ｓｔｏｎｅｖｉｌｌｅ７）］×８６１
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