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［１］　ＬｅｄｏｕａｒｉｎＢ，ＮｉｅｌｓｅｎＡＬ，ＧａｒｎｉｅｒＪＭ，ｅｔａｌ．Ａｐｏｓｓｉｂｌｅｉｎ

ｖｏｌｖｅｍｅｎｔｏｆＴＩＦ１ａｌｐｈａａｎｄＴＩＦ１ｂｅｔａｉｎｔｈｅｅｐｉｇｅｎｅｔｉｃｃｏｎ

ｔｒｏｌｏｆｔｒａｎｓｃｒｉｐｔｉｏｎｂｙｎｕｃｌｅａｒｒｅｃｅｐｔｏｒｓ［Ｊ］．ＥＭＢＯＪ，１９９６，

１５（２３）：６７０１６７１５．

［２］　ＮｉｓｏｌｅＳ，ＳｔｏｙｅＪＰ，ＳａｉｂＡ．Ｔｒｉｍｆａｍｉｌｙｐｒｏｔｅｉｎｓ：Ｒｅｔｒｏｖｉｒａｌｒｅ

ｓｔｒｉｃｔｉｏｎａｎｄａｎｔｉｖｉｒａｌｄｅｆｅｎｃｅ［Ｊ］．ＮａｔｕｒｅＲｅｖｉｅｗｓＭｉｃｒｏｂｉｏｌｏ

ｇｙ，２００５，３（１０）：７９９８０８．

［３］　ＳｈｉｍｏｎｏＹ，ＭｕｒａｋａｍｉＨ，ＨａｓｅｇａｗａＹ，ｅｔａｌ．ＲＥＴｆｉｎｇｅｒｐｒｏ

ｔｅｉｎｉｓａｔｒａｎｓｃｒｉｐｔｉｏｎａｌｒｅｐｒｅｓｓｏｒａｎｄｉｎｔｅｒａｃｔｓｗｉｔｈｅｎｈａｎｃｅｒ

ｏｆｐｏｌｙｃｏｍｂｔｈａｔｈａｓｄｕａｌｔｒａｎｓｃｒｉｐｔｉｏｎａｌｆｕｎｃｔｉｏｎｓ［Ｊ］．ＪＢｉｏｌ

Ｃｈｅｍ，２０００，２７５（５０）：３９４１１３９４１９．

［４］　ＱｕａｄｅｒｉＮＡ，ＳｃｈｗｅｉｇｅｒＳ，ＧａｕｄｅｎｚＫ，ｅｔａｌ．ＯｐｉｔｚＧ／ＢＢＢｓｙｎ

ｄｒｏｍｅ，ａｄｅｆｅｃｔｏｆｍｉｄｌｉｎｅｄｅｖｅｌｏｐｍｅｎｔ，ｉｓｄｕｅｔｏｍｕｔａｔｉｏｎｓｉｎａ

ｎｅｗＲＩＮＧｆｉｎｇｅｒｇｅｎｅｏｎＸｐ２２［Ｊ］．ＮａｔｕｒｅＧｅｎｅｔｉｃｓ，１９９７，１７

（３）：２８５２９１．

［５］　ＲｅｙｍｏｎｄＡ，ＭｅｒｏｎｉＧ，ＦａｎｔｏｚｚｉＡ，ｅｔａｌ．Ｔｈｅｔｒｉｐａｒｔｉｔｅｍｏｔｉｆ

ｆａｍｉｌｙｉｄｅｎｔｉｆｉｅｓｃｅｌｌｃｏｍｐａｒｔｍｅｎｔｓ［Ｊ］．ＥＭＢＯＪ，２００１，２０（９）：

２１４０２１５１．

［６］　ＯｚａｔｏＫ，ＳｈｉｎＤ Ｍ，ＣｈａｎｇＴＨ，ｅｔａｌ．ＴＲＩＭｆａｍｉｌｙｐｒｏｔｅｉｎｓ

ａｎｄｔｈｅｉｒｅｍｅｒｇｉｎｇｒｏｌｅｓｉｎｉｎｎａｔｅｉｍｍｕｎｉｔｙ［Ｊ］．ＮａｔｕｒｅＲｅ

ｖｉｅｗｓＩｍｍｕｎｏｌｏｇｙ，２００８，８（１１）：８４９８６０．

［７］　ＳｔｒｅｍｌａｕＭ，ＯｗｅｎｓＣＭ，ＰｅｒｒｏｎＭＪ，ｅｔａｌ．Ｔｈｅｃｙｔｏｐｌａｓｍｉｃ

ｂｏｄｙｃｏｍｐｏｎｅｎｔＴＲＩＭ５ａｌｐｈａｒｅｓｔｒｉｃｔｓＨＩＶ１ｉｎｆｅｃｔｉｏｎｉｎｏｌｄ

ｗｏｒｌｄｍｏｎｋｅｙｓ［Ｊ］．Ｎａｔｕｒｅ，２００４，４２７（６９７７）：８４８８５３．

［８］　ＢｒａｓｓＡＬ，ＤｙｋｘｈｏｏｒｎＤ Ｍ，ＢｅｎｉｔａＹ，ｅｔａｌ．Ｉｄｅｎｔｉｆｉｃａｔｉｏｎｏｆ

ｈｏｓｔｐｒｏｔｅｉｎｓｒｅｑｕｉｒｅｄｆｏｒＨＩＶｉｎｆｅｃｔｉｏｎｔｈｒｏｕｇｈａｆｕｎｃｔｉｏｎａｌ

ｇｅｎｏｍｉｃｓｃｒｅｅｎ［Ｊ］．Ｓｃｉｅｎｃｅ，２００８，３１９（５８６５）：９２１９２６．

［９］　ＨｏｒｎＥＪ，ＡｌｂｏｒＡ，ＬｉｕＹＧ，ｅｔａｌ．ＲＩＮＧｐｒｏｔｅｉｎＴｒｉｍ３２ａｓｓｏ

ｃｉａｔｅｄｗｉｔｈｓｋｉｎｃａｒｃｉｎｏｇｅｎｅｓｉｓｈａｓａｎｔｉａｐｏｐｔｏｔｉｃａｎｄＥ３ｕｂｉｑ

ｕｉｔｉｎｌｉｇａｓｅｐｒｏｐｅｒｔｉｅｓ［Ｊ］．Ｃａｒｃｉｎｏｇｅｎｅｓｉｓ，２００４，２５（２）：１５７

１６７．

［１０］　ＵｒａｎｏＴ，ＳａｉｔｏＴ，ＴｓｕｋｕｉＴ，ｅｔａｌ．Ｅｆｐｔａｒｇｅｔｓ１４３３ｓｉｇｍａ

ｆｏｒｐｒｏｔｅｏｌｙｓｉｓａｎｄｐｒｏｍｏｔｅｓｂｒｅａｓｔｔｕｍｏｕｒｇｒｏｗｔｈ［Ｊ］．Ｎａ

ｔｕｒｅ，２００２，４１７（６８９１）：８７１８７５．

［１１］　ＤｕｐｏｎｔＳ，ＺａｃｃｈｉｇｎａＬ，ＣｏｒｄｅｎｏｎｓｉＭ，ｅｔａｌ．Ｇｅｒｍｌａｙｅｒｓｐｅｃｉ

ｆｉｃａｔｉｏｎａｎｄｃｏｎｔｒｏｌｏｆｃｅｌｌｇｒｏｗｔｈｂｙｅｃｔｏｄｅｒｍｉｎ，ａＳｍａｄ４

ｕｂｉｑｕｉｔｉｎｌｉｇａｓｅ［Ｊ］．Ｃｅｌｌ，２００５，１２１（１）：８７９９．

［１２］　ＳａｂｉｌｅＡ，ＭｅｙｅｒＡ Ｍ，ＷｉｒｂｅｌａｕｅｒＣ，ｅｔａｌ．Ｒｅｇｕｌａｔｉｏｎｏｆｐ２７

ｄｅｇｒａｄａｔｉｏｎａｎｄＳｐｈａｓｅｐｒｏｇｒｅｓｓｉｏｎｂｙＲｏ５２ＲＩＮＧｆｉｎｇｅｒ

ｐｒｏｔｅｉｎ［Ｊ］．ＭｏｌｅｃｕｌａｒａｎｄＣｅｌｌｕｌａｒＢｉｏｌｏｇｙ，２００６，２６（１６）：

５９９４６００４．

［１３］　ＤｕａｎＷ Ｍ，ＧａｂｒｉｌＭ Ｙ，ＭｏｕｓｓａＭ，ｅｔａｌ．ＫｎｏｃｋｉｎｏｆＳＶ４０

Ｔａｇｏｎｃｏｇｅｎｅｉｎａ ｍｏｕｓｅａｄｅｎｏｃａｒｃｉｎｏｍａｏｆｔｈｅｐｒｏｓｔａｔｅ

ｍｏｄｅｌｄｅｍｏｎｓｔｒａｔｅｓａｄｖａｎｔａｇｅｏｕｓｆｅａｔｕｒｅｓｏｖｅｒｔｈｅｔｒａｎｓｇｅｎ

ｉｃｍｏｄｅｌ［Ｊ］．Ｏｎｃｏｇｅｎｅ，２００５，２４（９）：１５１０１５２４．

［１４］　ＧａｂｒｉｌＭＹ，ＯｎｉｔａＴ，ＪｉＰＧ，ｅｔａｌ．Ｐｒｏｓｔａｔｅｔａｒｇｅｔｉｎｇ：ＰＳＰ９４

ｇｅｎｅｐｒｏｍｏｔｅｒ／ｅｎｈａｎｃｅｒｒｅｇｉｏｎｄｉｒｅｃｔｅｄｐｒｏｓｔａｔｅｔｉｓｓｕｅｓｐｅ

ｃｉｆｉｃｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｉｎａｔｒａｎｓｇｅｎｉｃｍｏｕｓｅｐｒｏｓｔａｔｅｃａｎｃｅｒｍｏｄｅｌ

［Ｊ］．ＧｅｎｅＴｈｅｒａｐｙ，２００２，９（２３）：１５８９１５９９．

［１５］　ＧａｂｒｉｌＭＹ，ＤｕａｎＷ，ＷｕＧ，ｅｔａｌ．Ａｎｏｖｅｌｋｎｏｃｋｉｎｐｒｏｓｔａｔｅ

ｃａｎｃｅｒｍｏｄｅｌｄｅｍｏｎｓｔｒａｔｅｓｂｉｏｌｏｇｙｓｉｍｉｌａｒｔｏｔｈａｔｏｆｈｕｍａｎ

ｐｒｏｓｔａｔｅｃａｎｃｅｒａｎｄｓｕｉｔａｂｌｅｆｏｒｐｒｅｃｌｉｎｉｃａｌｓｔｕｄｉｅｓ［Ｊ］．Ｍｏｌｅｃ

ｕｌａｒＴｈｅｒａｐｙ，２００５，１１（３）：３４８３６２．
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，２００８，２４（４）：

５４７５５２．

ＺｈａｎｇＹＹ，ＺｈｕＨ Ｑ，ＺｈａｏＬＸ，ｅｔａｌ．Ｇｅｎｅｒａｔｉｏｎｏｆｍｏｕｓｅ

ＵＢＥ２Ｗ ａｎｔｉｂｏｄｙａｎｄａｎａｌｙｓｉｓｏｆ ＵＢＥ２Ｗ ｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｉｎ

ｍｏｕｓｅｔｉｓｓｕｅｓ［Ｊ］．ＣｈｉｎＪＢｉｏｔｅｃｈ，２００８，２４（４）：５４７５５２．（ｉｎ

Ｃｈｉｎｅｓｅ）

［１７］　ＭｅｒｏｎｉＧ，ＤｉｅｚＲｏｕｘＧ．ＴＲＩＭ／ＲＢＣＣ，ａｎｏｖｅｌｃｌａｓｓｏｆ‘ｓｉｎｇｌｅ

ｐｒｏｔｅｉｎＲＩＮＧｆｉｎｇｅｒ’Ｅ３ｕｂｉｑｕｉｔｉｎｌｉｇａｓｅｓ ［Ｊ］．Ｂｉｏｅｓｓａｙｓ，

２００５，２７（１１）：１１４７１１５７．
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